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5* GGCATGCAAGCTTAATTAATT3' (SEQ ID NO 1) 
3'ACGTCCGTACGTTCGAATTAATTAATCGA5' (SEQ ID NO 94) 



5'CCGGGGAGGCCTGCACGTGATCGAGGGCAGACACCATCACCACCATCACTAATAGT 

taattaactgca 3' (seq id no 2) 

3'Cctccqg7cqtqcactagctcccgtctgtggtagtggtggtagtgattatcaattaattg 

5' (SEQ ID NO 95) 



SEQ ID NO 3 (HCCI9A) 

ATGCCCGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTCTTGGCTTTACTGTCCTGTCTGACCATTCCA 
GCTTCCGCTTATGAGGTGCGCAACGTGTCCGGGATGTACCATGTCACGAACGACTGCT 
CCAACTCAAGCATTGTGTATGAGGCAGCGGACATGATCATGCACACCCCCGGGTGCGT 
GCCCTGCGTTCGGGAGAACAACTCTTCCCGCTGCTGGGTAGCGCTCACCCCCACGCTC 
GCAGCTAGGAACGCCAGCGTCCCCACCACGACAATACGACGCCACGTCGATTTGCTCG 
TTGGGGCGGCTGCTCTCTGTTCCGCTATGTACGTGGGGGATCTCTGCGGATCTGTCTTC 
CTCGTCTCCCAGCTGTTCACCATCTCGCCTCGCCGGCATGAGACGGTGCAGGACTGCA 
ATTGCTCAATCTATCCCGGCCACATAACAGGTCACCGTATGGCTTGGGATATGATGAT 
GAACTGGTCGCCTACAACGGCCCTGGTGGTATCGCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCT 
GTCGTGGACATGGTGGCGGGGGCCCATTGGGGAGTCCTGGCGGGCCTCGCCTACTATT 
CCATGGTGGGGAACTGGGCTAAGGTTTTGATTGTGATGCTACTCTTTGCTCTCTAATAG 

SEQ ID NO 5 (HCCI10A1 

ATGTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACATGCGGCTTCGCCGACCTCGTGGGGTACA 
TTCCGCTCGTCGGCGCCCCCCTAGGGGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCG 
GGTTCTGGAGGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAATTTGCCCGGTTGCTCTTTCTCT 
ATCTTCCTCTTGGCTTTGCTGTCCTGTCTGACCGTTCCAGCTTCCGCTTATG AAGTGCG 
CAACGTGTCCGGGATGTACCATGTCACGAACGACTGCTCCAACTCAAGCATTGTGTAT 
GAGGCAGCGGACATGATCATGCACACCCCCGGGTGCGTGCCCTGCGTTCGGG AGAAC 
AACTCTTCCCGCTGCTGGGTAGCGCTCACCCCCACGCTCGCAGCTAGGAACGCCAGCG 
TCCCCACCACGACAATACGACGCCACGTCGATTTGCTCGTTGGGGCGGCTGCTTTCTG 
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77CCGC7A7G7ACG7GGGGGACC7C7GCGGA7C7G7C77CC7CG7C7CCCAGC7G77CA 
CCATCTCGCCTCGCCGGCATGAGACGGTGCAGGACTGCAATTGCTCAATCTATCCCGG 
CCACATAACGGGTCACCGTATGGCTTGGGATATGATGATGAACTGGTCGCCTACAACG 
GCCCTGGTGGTATCGCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCTGTCGTGGACATGGTGGCGG 
GGGCCCATTGGGGAGTCCTGGCGGGTCTCGCCTACTATTCCA7GGTGGGGAACTGGGC 
TAAGGTTTTGATTGTGATGCTACTCTTTGCTCCCTAATAG 

SEQ ID NO 7 (HCCI1 1A) 

ATGTTGGGXAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACA 
TTCCGCTCGTCGGCGCCCCCCTAGGGGGTGCTGCCAGAGCCCTGGCGCATGGCGTCCG 
GGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAATTTGCCTGGTTGCTCTTTCTCTA 
TCTTCCTCTTGGCTTTACTGTCCTGTCTGACCATTCCAGCTTCCGCTTATGAGGTGCGC 
AACGTGTCCGGGATGTACCATGTCACGAACGACTGCTCCAACTCAAGCATTGTGTATG 
AGGCAGCGGACATGATCATGCACACCCCCGGGTGCGTGCCCTGCGTTCGGGAGAACA 
ACTCTTCCCGCTGCTGGGTAGCGCTCACCCCCACGCTCGCAGCTAGGAACGCCAGCGT 
CCCCACTACGACAATACGACGCCACGTCGATTTGCTCGTTGGGGCGGCTGCTT7CTGTT 
CCGCTATGTACGTGGGGGATCTCTGCGGATC7GTCTTCCTCGTCTCCCAGCTGTTCACC 
ATCTCGCCTCGCCGGCATGAGACGGTGCAGGACTGCAATTGCTCAATCTA7CCCGGCC 
ACATAACAGG7CACCGTATGGCTTGGGATATGATGATGAACTGGTAATAG 

SEQ ID NO 9 (HCCI12A) 

A7GCCCGG77GC7C777C7C7A7C77CC7C77GGCCC7GC7G7CC7G7C7GACCA7ACCA 
GC77CCGC77A7GAAG7GCGCAACG7G7CCGGGG7G7ACCA7G7CACGAACGAC7GC7 
CCAAC7CAAGCA7AG7G7A7GAGGCAGCGGACA7GA7CA7GCACACCCCCGGG7GCG7 
GCCC7GCG77CGGGAGGGCAAC7CC7CCCG77GC7GGG7GGCGC7CAC7CCCACGC7C 
GCGGCCAGGAACGCCAGCG7CCCCACAACGACAA7ACGACGCCACG7CGA777GC7C 
G77GGGGC7GC7GC777C7G77CCGC7A7G7ACG7GGGGGA7C7C7GCGGA7C7G7777 
CC77G77TCCCAGC7G77CACC77C7CACC7CGCCGGCA7CAAACAG7ACAGGAC7GCA 
AC7GC7CAA7C7A7CCCGGCCA7G7A7CAGG7CACCGCA7GGC77GGGA7A7G A7GA7 

GAAC7GG7CC7AA7AG 
SEQ ID NO 1 1 (HCCI13A) 

ATGTCCGGTTGCTC7T7CTCTA7C77CC7C77GGCCCTGCTG7CCTG7C7GACCA7ACCA 
GC77CCGC77A7GAAG7GCGCAACG7G7CCGGGG7G7ACCA7G7CACGAACGAC7GC7 
CCAAC7CAAGCA7AG7G7A7GAGGCAGCGGACA7GATCA7GCACACCCCCGGG7GCG7 
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GCCCTGCGTTCGGGAGGGCAACTCCTCCCGTTGCTGGGTGGCGCTCACTCCCACGCTC 
GCGGCCAGGAACGCCAGCGTCCCCACAACGACAATACGACGCCACGTCGATTTGCTC 
GTTGGGGCTGCTGCTTTCTGTTCCGCTATGTACGTGGGGGATCTCTGCGGATCTGTTTT 
CCTTGTTTCCCAGCTGTTCACCTTCTCACCTCGCCGGCATCAAACAGTACAGGACTGCA 
ACTGCTCAATCTATCCCGGCCATGTATCAGGTCACCGCATGGCTTGGGATATGATGAT 

GAACTGGTAATAG 

SEQ ID NO 13 (HCCI17A) 

ATGCTGGGI^AGGCCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCGTGGGGTACA 
TTCCGCTCGTCGGCGCCCCCCTAGGGGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCG 
GGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAATTTGCCTGGTTGCTCTTTCTCTA 
TCTTCCTCTTGGCTTTACTGTCCTGTCTAACCATTCCAGCTTCCGCTTACGAGGTGCGC 
AACGTGTCCGGGATGTACCATGTCACGAACGACTGCTCCAACTCAAGCATTGTGTATG 
AGGCAGCGGACATGATCATGCACACCCCCGGGTGCGTGCCCTGCGTTCGGGAGAACA 
ACTCTTCCCGCTGCTGGGTAGCGCTCACCCCCACGCTCGCGGCTAGGAACGCCAGCAT 
CCCCACTACAACAATACGACGCCACGTCGATTTGCTCGTTGGGGCGGCTGCTTTCTGTT 
CCGCTATGTACGTGGGGGATCTCTGCGGATCTGTCTTCCTCGTCTCCCAGCTGTTCACC 
ATCTCGCCTCGCCGGCATGAGACGGTGCAGGACTGCAATTGCTCAATCTATCCCGGCC 
ACATAACGGGTCACCGTATGGCTTGGGATATGATGATGAACTGGTACTAATAG 

SEQ ID NO 15 (HCPr51) 
ATGCCCGGTTGCTCTTTCTCTATCT7 

SEQ ID NO 16 (HCPr52) 
ATGTTGGGTAAGGTCATCGATACCCT 

SEQ ID NO 17 (HCPr53) 
CTATTAGGACCAGTTCATCATCATATCCCA 

SEQ ID NO 18 (HCPr54) 
CTATTACCAGTTCATCATCATATCCCA 

SEQ ID NO 19 (HCPr107) 

ATACGACGCCACGTCGATTCCCAGCTGTTCACCATC 
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SEQ ID NO 20 (HCPM08) 

GATGGTGAACAGCTGGGAATCGACGTGGCGTCGTAT 
SEQ ID NO 2X (HCCI37) 

ATGTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACATGCGGCTTCGCCGACCTCGTGGGGTACA 
TTCCGCTCGTCGGCGCCCCCCTAGGGGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCG 
GGTTCTGGAGGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAATTTGCCCGGTTGCTCTTTCTCT 
ATCTTCCTCTTGGCT7TGCTGTCCTGTCTGACCGTTCCAGCTTCCGCTTATGAAGTGCG 
CAACGTQIC.CGGGATGTACCATGTCACGAACGACTGCTCCAACTCAAGCATTGTGTAT 
GAGGCAGCGGACATGA7CA7GCACACCCCCGGGTGCGTGCCCTGCGTTCGGGAGAAC 
AAC7C77CCCGC7GC7GGG7AGCGC7CACCCCCACGC7CGCAGC7AGGAACGCCAGCG 
7CCCCACCACGACAA7ACGACGCCACG7CGA77CCCAGC7G77CACCA7C7CGCC7CG 
CCGGCA7GAGACGG7GCAGGAC7GCAA77GC7CAA7C7A7CCCGGCCACA7AACGGG7 
CACCG7A7GGC77GGGA7A7GA7GA7GAAC7GG7CGCC7ACAACGGCCC7GG7GG7A7 
CGCAGC7GC7CCGGA7CCCACAAGC7G7CG7GGACA7GG7GGCGGGGGCCCA77GGGG 
AG7CC7GGCGGG7C7CGCC7AC7A77CCA7GG7GGGGAAC7GGGC7AAGG7777GA77G 
7GA7GC7AC7C777GC7CCC7AA7AG 

SEQ ID NO 23 (HCCI38) 

A7G77GGG7AAGG7CA7CGA7ACCC77ACA7GCGGC77CGCCGACC7CG7GGGG7ACA 
77CCGC7CG7CGGCGCCCCCC7AGGGGGCGC7GCCAGGGCCC7GGCGCA7GGCG7CCG 
GG77C7GGAGGACGGCG7GAAC7A7GCAACAGGGAA777GCCCGG77GC7C777C7C7 
A7C77CC7C77GGC777GC7G7CC7G7C7GACCG77CCAGC77CCGC77A7GAAG7GCG 
CAACG7G7CCGGGA7G7ACCA7G7CACGAACGAC7GC7CCAAC7CAAGCA77G7G7A7 
GAGGCAGCGGACA7GA7CA7GCACACCCCCGGG7GCG7GCCC7GCG77CGGGAGAAC 
AAC7C77CCCGC7GC7GGG7AGCGC7CACCCCCACGC7CGCAGC7AGGAACGCCAGCG 
7CCCCACCACGACAA7ACGACGCCACG7CGA77CCCAGC7G77CACCA7C7CGCC7CG 
CCGGCA7GAGACGG7GCAGGAC7GCAA77GC7CAA7C7A7CCCGGCCACA7AACGGG7 

CACCG7A7GGC77GGGA7A7GA7GA7GAAC7GG7AA 
7AG 

SEQ ID NO 25 (HCCI39) 

A7G77GGG7AAGG7CA7CGA7ACCC77ACATGCGGC77CGCCGACC7CG7GGGG7ACA 
77CCGC7CG7CGGCGCCCCCC7AGGGGGCGC7GCCAGGGCCC7GGCGCA7GGCG7CCG 
GG77C7GGAGGACGGCG7GAAC7A7GCAACAGGGAA777GCCCGG77GC7C777C7C7 
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ATCTTCCTCTTGGCTTTGCTGTCCTGTCTGACCGTTCCAGCTTCCGCTTATGAAGTGCG 
CAACGTGTCCGGGATGTACCATGTCACGAACGACTGCTCCAACTCAAGCATTGTGTAT 
GAGGCAGCGGACATGATCATGCACACCCCCGGGTGCGTGCCCTGCGTTCGGGAGAAC 
AACTCTTCCCGCTGCTGGGTAGCGCTCACCCCCACGCTCGCAGCTAGGAACGCCAGCG 
TCCCCACCACGACAATACGACGCCACGTCGATTCCCAGCTGTTCACCATCTCGCCTCG 
CCGGCATGAGACGGTGCAGGACTGCAATTGCTCAATCTATCCCGGCCACATAACGGGT 
CACCGTATGGCTTGGGATATGATGATGAACTGGTCGCCTACAACGGCCCTGGTGGTAT 
CGCAGCTGCTCCGGATCCTCTAATAG 

SEQ ID NO 27 (HCCI40) 

ATGTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACATGCGGCTTCGCCGACCTCGTGGGGTACA 
TTCCGCTCGTCGGCGCCCCCCTAGGGGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCG 
GGTTCTGGAGGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAATTTGCCCGGTTGCTCTTTCTCT 
ATCTTCCTCTTGGCTTTGCTGTCCTGTCTGACCGTTCCAGCTTCCGCTTATGAAGTGCG 
CAACGTGTCCGGGATGTACCATGTCACGAACGACTGCTCCAACTCAAGCATTGTGTAT 
GAGGCAGCGGACATGATCATGCACACCCCCGGGTGCGTGCCCTGCGTTCGGGAG AAC 
AACTCT7CCCGCTGCTGGGTAGCGCTCACCCCCACGCTCGCAGCTAGGAACGCCAGCG 
TCCCCACCACGACAATACGACGCCACGTCGATTCCCAGCTGTTCACCATCTCGCCTCG 
CCGGCATGAGACGGTGCAGGACTGCAATTGCTCAATCTATCCCGGCCACATAACGGGT 
CACCGTATGGCTTGGGATATGATGATGAACTGGTCGCCTACAACGGCCCTGGTGGTAT 
CGCAGCTGCTCCGGATCGTGATCGAGGGCAGACACCATCACCACCATCACTAATAG 

SEQ ID NO 29 (HCCI62) 

ATGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGATTCGCCGATCTCATGGGGTACATCC 
CGCTCGTCGGCGCTCCCGTAGGAGGCGTCGCAAGAGCCCTTGCGCATGGCGTGAGGGC 
CCTTGAAGACGGGATAAATTTCGCAACAGGGAATTTGCCCGGTTGCTCCTTTTCTATTT 
TCCTTCTCGCTCTGTTCTCTTGCTTAATTCATCCAGCAGCTAGTCTAGAGTGGCGGAAT 
ACGTCTGGCCTCTATGTCCTTACCAACGACTGTTCCAATAGCAGTATTGTGTACGAGGC 
CGATG ACGTTATTCTGCACACACCCGGCTGCATACCTTGTGTCCAGGACGGCAATACA 
TCCACGTGCTGGACCCCAGTGACACCTACAGTGGCAGTCAAGTACGTCGGAGCAACCA 
CCGCTTCGATACGCAGTCATGTGGACCTATTAGTGGGCGCGGCCACGATGTGCTCTGC 
GCTCTACGTGGGTGACATGTGTGGGGCTGTCTTCCTCGTGGGACAAGCCTTCACGTTCA 
GACCTCGTCGCCATCAAACGGTCCAGACCTGTAACTGCTCGCTGTACCCAGGCCATCT 

TTCAGGACATCGAATGGCTTGGGATATGATGATGAACTGGTAATAG 
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SEQ ID NO 31 (HCCI63) 

ATGGGTAAGGTCATCGATACCCTAACGTGCGGATTCGCCGATCTCATGGGGTATATCC 
CGCTCGTAGGCGGCCCCATTGGGGGCGTCGCAAGGGCTCTCGCACACGGTGTGAGGGT 
CCTTGAGGACGGGGTAAACTATGCAACAGGGAATTTACCCGGTTGCTCTTTCTCTATCT 
TTATTCTTGCTCTTCTCTCGTGTCTGACCGTTCCGGCCTCTGCAGTTCCCTACCGAAATG 
CCTCTGGGATTTATCATGTTACCAATGATTGCCCAAACTCTTCCATAGTCTATGAGGCA 
GATAACCTGATCCTACACGCACCTGGTTGCGTGCCTTGTGTCATGACAGGTAATGTGA 
GTAGATGCTGGGTCCAAATTACCCCTACACTGTCAGCCCCGAGCCTCG.GAGCAGTCAC 
GGCTCCTCJTCGGAGAGCCGTTGACTACCTAGCGGGAGGGGCTGCCCTCTGCTCCGCG 
TTATACGTAGGAGACGCGTGTGGGGCACTATTCTTGGTAGGCCAAATGTTCACCTATA 
GGCCTCGCCAGCACGCTACGGTGCAGAACTGCAACTGTTCCATTTACAGTGGCCATGT 
TACCGGCCACCGGATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTAATAG 

SEQ ID NO 33 (HCPM09) 
TGGGATATGATGATGAACTGGTC 

SEQ ID NO 34 (HCPr72) 

CTATTATGGTGGTAAKGCCARCARGAGCAGGAG 
SEQ ID NO 35 (HCCL22A) 

TGGGATATGATGATGAACTGGTCGCCTACAACGGCCCTGGTGGTATCGCAGCTGCTCC 
GGATCCCACAAGCTGTCGTGGACATGGTGGCGGGGGCCCATTGGGGAGTCCTGGCGG 
GCCTCGCCTACTATTCCATGGTGGGGAACTGGGCTAAGGTTTTGGTTGTGATGCTACTC 
TTTGCCGGCGTCGACGGGCATACCCGCGTGTCAGGAGGGGCAGCAGCCTCCGATACCA 
GGGGCCTTGTGTCCCTCTTTAGCCCCGGGTCGGCTCAGAAAATCCAGCTCGTAAACAC 
CAACGGCAGTTGGCACATCAACAGGACTGCCCTGAACTGCAACGACTCCCTCCAAAC 
AGGGTTCTTTGCCGCACTATTCTACAAACACAAATTCAACTCGTCTGGATGCCCAGAG 
CGCTTGGCCAGCTGTCGCTCCATCGACAAGTTCGCTCAGGGGTGGGGTCCCCTCACTT 
ACACTGAGCCTAACAGCTCGGACCAGAGGCCCTACTGCTGGCACTACGCGCCTCGACC 
GTGTGGTATTGTACCCGCGTCTCAGGTGTGCGGTCCAGTGTATTGCTTCACCCCGAGCC 
CTGTTGTGGTGGGGACGACCGATCGGTTTGGTGTCCCCACGTATAACTGGGGGGCGAA 
CGACTCGGATGTGCTGATTCTCAACAACACGCGGCCGCCGCGAGGCAACTGGTTCGGC 
TGTACATGGATGAATGGCACTGGGTTCACCAAGACGTGTGGGGGCCCCCCGTGCAACA 
TCGGGGGGGCCGGCAACAACACCTTGACCTGCCCCACTGACTGTTTTCGGAAGCACCC 
CGAGGCCACCTACGCCAGATGCGGTTCTGGGCCCTGGCTGACACCTAGGTGTATGGTT 
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CATTACCCATATAGGCTCTGGCACTACCCCTGCACTGTCAACTTCACCATCTTCAAGGT 
TAGGATGTACGTGGGGGGCGTGGAGCACAGGTTCGAAGCCGCATGCAATTGGACTCG 
AGGAGAGCGTTGTGACTTGGAGGACAGGGATAGATCAGAGCTTAGCCCGCTGCTGCTG 
TCTACAACAGAGTGGCAGATACTGCCCTGTTCCTTCACCACCCTGCCGGCCCTATCCA 
CCGGCCTGATCCACCTCCATCAGAACATCGTGGACGTGCAATACCTGTACGGTGTAGG 
GTCGGCGGTTGTCTCCCTTGTCATCAAATGGGAGTATGTCCTGTTGCTCTTCCTTCTCCT 
GGCAGACGCGCGCATCTGCGCCTGCTTATGGATGATGCTGCTGATAGCTCAAGCTGAG 
GCCGCCTTAGAGAACCTGGTGGTCCTCAATGCGGCGGCCGTGGCCGGGGCGCATGGC 
ACTCTTTCCTTCCTTGTGTTCTTCTGTGCTGCCTGGTACATCAAGGGCAGGCTGGTCCC 
TGGTGCGGCATACGCCTTCTATGGCGTGTGGCCGCTGCTCCTGCTTCTGCTGGCCTTAC 
CACCACGAGCTTATGCCTAGTAA 

SEQ ID NO 37 (HCCI41) 

GATCCCACAAGCTGTCGTGGACATGGTGGCGGGGGCCCATTGGGGAGTCCTGGCGGG 
CCTCGCCTACTATTCCATGGTGGGGAACTGGGCTAAGGTTTTGGTTGTGATGCTACTCT 
TTGCCGGCGTCGACGGGCATACCCGCGTGTCAGGAGGGGCAGCAGCCTCCGATACCA 
GGGGCCTTGTGTCCCTCTTTAGCCCCGGGTCGGCTCAGAAAATCCAGCTCGTAAACAC 
CAACGGCAGTTGGCACATCAACAGGACTGCCCTGAACTGCAACGACTCCCTCCAAAC 
AGGGTTCTTTGCCGCACTATTCTACAAACACAAATTCAACTCGTC7GGATGCCCAGAG 
CGCTTGGCCAGCTGTCGCTCCATCGACAAGTTCGCTCAGGGGTGGGGTCCCCTCACTT 
ACACTGAGCCTAACAGCTCGGACCAGAGGCCCTACTGCTGGCACTACGCGCCTCGACC 
GTGTGGTATTGTACCCGCGTCTCAGGTGTGCGGTCCAGTGTATTGCTTCACCCCGAGCC 
CTGTTGTGGTGGGGACGACCGATCGGTTTGGTGTCCCCACGTATAACTGGGGGGCGAA 
CGACTCGGATGTGCTGA7TCTCAACAACACGCGGCCGCCGCGAGGCAACTGGTTCGGC 
TGTACATGGATGAATGGCACTGGGTTCACCAAGACGTGTGGGGGCCCCCCGTGCAACA 
TCGGGGGGGCCGGCAACAACACCTTGACCTGCCCCACTGACTGTTTTCGGAAGCACCC 
CGAGGCCACCTACGCCAGATGCGGTTCTGGGCCCTGGCTGACACCTAGGTGTATGGTT 
CATTACCCATATAGGCTCTGGCACTACCCCTGCACTGTCAACTTCACCATCTTCAAGGT 
TAGGATGTACGTGGGGGGCGTGGAGCACAGGTTCGAAGCCGCATGCAATTGGACTCG 
AGGAGAGCGTTGTGACTTGGAGGACAGGGATAGATCAGAGCTTAGCCCGCTGCTGCTG 
TCTACAACAGAGTGGCAGAGTGGCAGAGCTTAATTAATTAG 

SEQ ID NO 39 (HCCI42) 

GATCCCACAAGCTGTCGTGGACATGGTGGCGGGGGCCCATTGGGGAGTCCTGGCGGG 
CCTCGCCTACTATTCCATGGTGGGGAACTGGGCTAAGGTTTTGGTTGTGATGCTACTCT 



Fig. 21 H 

TTGCCGGCGTCGACGGGCATACCCGCGTGTCAGGAGGGGCAGCAGCCTCCGATACCA 
GGGGCCTTGTGTCCCTCTTTAGCCCCGGGTCGGCTCAGAAAATCCAGCTCGTAAACAC 
CAACGGCAGTTGGCACATCAACAGGACTGCCCTGAACTGCAACGACTCCCTCCAAAC 
AGGGTTCTTTGCCGCACTATTCTACAAACACAAATTCAACTCGTCTGGATGCCCAGAG 
CGCTTGGCCAGCTGTCGCTCCATCGACAAGTTCQCTCAGGGGTGGGGTCCCCTCACTT 
ACACTGAGCCTAACAGCTCGGACCAGAGGCCCTACTGCTGGCACTACGCGCCTCGACC 
GTGTGGTATTGTACCCGCGTCTCAGGTGTGCGGTCCAGTGTATTGCTTCACCCCGAGCC 
CTGTTGTGGTGGGGACGACCGATCGGTTTGGTGTCCCCACGTATAACTGGGGGGCGAA 
CGACTCGQA,TGTGCTGATTCTCAACAACACGCGGCCGCCGCGAGGCAACTGGTTCGGC 
TGTACATGGATGAATGGCACTGGGTTCACCAAGACGTGTGGGGGCCCCCCGTGCAACA 
TCGGGGGGGCCGGCAACAACACCTTGACCTGCCCCACTGAGTGTTTTCGGAAGCACCC 
CGAGGCCACCTACGCCAGATGCGGTTCTGGGCCCTGGCTGACACCTAGGTGTATGGTT 
CATTACCCATATAGGCTCTGGCACTACCCCTGCACTGTCAACTTCACCATCTTCAAGGT 
TAGGATGTACGTGGGGGGCGTGGAGCACAGGTTCGAAGCCGCATGCAATTGGACTCG 
AGGAGAGCGTTGTGACTTGGAGGACAGGGATAGATCAGAGCTTAGCCCGCTGCTGCTG 
TCTACAACAGGTGATCGAGGGCAGACACCATCACCACCATCACTAATAG 



SEQ ID NO 41 (HCCI43) 

ATGGTGGGGAACTGGGCTAAGGTTTTGGTTGTGATGCTACTCTTTGCCGGCGTCGACG 

GGCATACCCGCGTGTCAGGAGGGGCAGCAGCCTCCGATACCAGGGGCCTTGTGTCCCT 

CTTTAGCCCCGGGTCGGCTCAGAAAATCCAGCTCGTAAACACCAACGGCAGTTGGCAC 

ATCAACAGGACTGCCCTGAACTGCAACGACTCCCTCCAAACAGGGTTCTTTGCCGCAC 

XATTCTACAAACACAAATTCAACTCGTCTGGATGCCCAGAGCGCTTGGCCAGCTGTCG 

CTCCATCGACAAGTTCGCTCAGGGGTGGGGTCCCCTCACTTACACTGAGCCTAACAGC 

TCGGACCAGAGGCCCTACTGCTGGCACTACGCGCCTCGACCGTGTGGTATTGTACCCG 

CGTCTCAGGTGTGCGGTCCAGTGTATTGCTTCACCCCGAGCCCTGTTGTGGTGGGGAC 

GACCGATCGGTTTGGTGTCCCCACGTATAACTGGGGGGCGAACGACTCGGATGTGCTG 

ATTCTCAACAACACGCGGCCGCCGCGAGGCAACTGGTTCGGCTGTACATGGATGAATG 

GCACTGGGTTCACCAAGACGTGTGGGGGCCCCCCGTGCAACATCGGGGGGGCCGGCA 

ACAACACCTTGACCTGCCCCACTGACTGTTTTCGGAAGCACCCCGAGGCC ACCTACGC 

CAGATGCGGTTCTGGGCCCTGGCTGACACCTAGGTGTATGGTTCATTACCCATATAGG 

CTCTGGCACTACCCCTGCACTGTCAACTTCACCATCTTCAAGGTTAGGATGTACGTGGG 

GGGCGTGGAGCACAGGTTCGAAGCCGCATGCAATTGGACTCG AGGAGAGCGTTGTGA 

CTTGGAGGACAGGGATAGATCAGAGCTTAGCCCGCTGCTGCTGTCTACAACAGAGTGG 

CAGAGCTTAATTAATTAG 
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SEQ ID NO 43 (HCCI44) 

ATGGTGGGGAACTGGGCTAAGGTTTTGGTTGTGATGCTACTCTTTGCCGGCGTCGACG 
GGCATACCCGCGTGTCAGGAGGGGCAGCAGCCTCCGATACCAGGGGCCTTGTGTCCCT 
CTTTAGCCCCGGGTCGGCTCAGAAAATCCAGCTCGTAAACACCAACGGCAGTTGGCAC 
ATCAACAGGACTGCCCTGAACTGCAACGACTCCCTCCAAACAGGGTTCTTTGCCGCAC 
TATTCTACAAACACAAATTCAACTCGTCTGGATGCCCAGAGCGCTTGGCCAGCTGTCG 
CTCCATCGACAAGTTCGCTCAGGGGTGGGGTCCCCTCACTTACACTGAGCCTAACAGC 
TCGGACCAGAGGCCCTACTGCTGGCACTACGCGCCTCGACCGTGTGGTATTGTACCCG 
CGTCTCAGGTGTGCGGTCCAGTGTATTGCTTCACCCCGAGCCCTGTTGTGGTGGGGAC 

gaccgatcgStttggtgtccccacgtataactggggggcgaacgactcggatgtgctg 

ATTCTCAACAACACGCGGCCGCCGCGAGGCAACTGGTTCGGCTGTACATGGATGAATG 
GCACTGGGTTCACCAAGACGTGTGGGGGCCCCCCGTGCAACATCGGGGGGGCCGGCA 
ACAACACCTTGACCTGCCCCACTGACTGTTTTCGGA-AGCACCCCGAGGCCACCTACGC 
CAGATGCGGTTCTGGGCCCTGGCTGACACCTAGGTGTATGGTTCATTACCCATATAGG 
CTCTGGCACTACCCCTGCACTGTCAACTTCACCATCTTCAAGGTTAGGATGTACGTGGG 
GGGCGTGGAGCACAGGTTCGAAGCCGCATGCAATTGGACTCGAGGAGAGCGTTGTGA 
CTTGGAGGACAGGGATAGATCAGAGCTTAGCCCGCTGCTGCTGTCTACAACAGGTGAT 

CGAGGGCAGACACCATCACCACCATCACTAATAG 
SEQ ID NO 45 (HCCL64) 

ATGGTGGCGGGGGCCCATTGGGGAGTCCTGGCGGGCCTCGCCTACTATTCCATGGTGG 
GGAACTGGGCTAAGGTTTTGGTTGTGATGCTACTCTTTGCCGGCGTCGACGGGCATAC 
CCGCGTGTCAGGAGGGGCAGCAGCCTCCGATACCAGGGGCCTTGTGTCCCTCTTTAGC 
CCCGGGTCGGCTCAGAAAATCCAGCTCGTAAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAAC 
AGGACTGCCCTGAACTGCAACGACTCCCTCCAAACAGGGTTCTTTGCCGCACTATTCT 
ACAAACACAAATTCAACTCGTCTGGATGCCCAGAGCGCTTGGCCAGCTGTCGCTCCAT 
CGACAAGTTCGCTCAGGGGTGGGGTCCCCTCACTTACACTGAGCCTAACAGCTCGGAC 
CAGAGGCCCTACTGCTGGCACTACGCGCCTCGACCGTGTGGTATTGTACCCGCGTCTC 
AGGTGTGCGGTCCAGTGTA.TTGCTTCACCCCGAGCCCTGTTGTGGTGGGGACGACCGA 

TCGGTTTGGTGTCCCCACGTATAACTGGGGGGCGAACGACTCGGATG TGCTGATTCTC 
AACAACACGCGGCCGCCGCGAGGCAACTGGTTCGGCTGTACATGGATGAATGGCACT 
GGGTTCACCAAGACGTGTGGGGGCCCCCCGTGCAACATCGGGGGGGCCGGCAACAAC 
ACCTTGACCTGCCCCACTG ACTGTTTTCGGAAGCACCCCGAGGCCACCTACGCCAGAT 
GCGGTTCTGGGCCCTGGCTGACACCTAGGTGTATGGTTCATTACCCATATAGGCTCTGG 
CACTACCCCTGCACTGTCAACTTCACC ATCTTCAAGGTTAGGATGTACGTGGGGGGCG 
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TGGAGCACAGGTTCGAAGCCGCATGCAATTGGACTCGAGGAGAGCGTTGTGACTTGGA 
GGACAGGGATAGATCAGAGCTTAGCCCGCTGCTGCTGTCTACAACAGAGTGGCAGATA 
CTGCCCTGTTCCTTCACCACCCTGCCGGCCCTATCCACCGGCCTGATCCACCTCCATCA 
GAACATCGTGGACGTGCAATACCTGTACGGTGTAGGGTCGGCGGTTGTCTCCCTTGTC 
ATCAAATGGGAGTATGTCCTGTTGCTCTTCCTTCTCCTGGCAGACGCGCGCATCTGCGC 
CTGCTTATGGATGATGCTGCTGATAGCTCAAGCTGAGGCCGCCTTAGAGAACCTGGTG 
GTCCTCAATGCGGCGGCCGTGGCCGGGGCGCATGGCACTCTTTCCTTCCTTGTGTTCTT 
CTGTGCTGCCTGGTACATCAAGGGCAGGCTGGTCCCTGGTGCGGCATACGCCTTCTAT 
□ GGCGTQTCaGCCGCTGCTCCTGCTTCTGCTGGCCTTACCACCACGAQCTTATGCCTAGTAA 

M SEQ ID NO 47 (HCCI65) 

K AATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACATGCGGCTTCGCCGACCTCGTGGGGTACA 
fl! TTCCGCTCGTCGGCGCCCCCCTAGGGGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCG 
^ GGTTCTGGAGGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAATTTGCCCGGTTGCTCTTTCTCT 
E* ATCTTCCTCTTGGCTTTGCTGTCCTGTCTGACCGTTCCAGCTTCCGCTTATGAAGTGCG 
P CAACGTGTCCGGGATGTACCATGTCACGAACGACTGCTCCAACTCAAGCATTGTGTAT 
5 GAGGCAGCGGACATGATCATGCACACCCCCGGGTGCGTGCCCTGCGTTCGGGAGAAC 
0 AACTCTTCCCGCTGCTGGGTAGCGCTCACCCCCACGCTCGCAGCTAGGAACGCCAGCG 
! TCCCCACCACGACAATACGACGCCACGTCGATTTGCTCGTTGGGGCGGCTGCTTTCTG 
TTCCGCTATGTACGTGGGGGACCTCTGCGGATCTGTCTTCCTCGTCTCCCAGCTGTTCA 
CCATCTCGCCTCGCCGGCATGAGACGGTGCAGGACTGCAATTGCTCAATCTATCCCGG 
CCACATAACGGGTCACCGTATGGCTTGGGATATGATGATGAACTGGTCGCCTACAACG 
GCCCTGGTGGTATCGCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCTGTCGTGGACATGGTGGCGG 
GGGCCCATTGGGGAGTCCTGGCGGGCCTCGCCTACTATTCCATGGTGGGGAACTGGGC 
TAAGGTTTTGGTTGTGATGCTACTCTTTGCCGGCGTCGACGGGCATACCCGCGTGTCAG 
GAGGGGCAGCAGCCTCCGATACCAGGGGCCTTGTGTCCCTCTTTAGCCCCGGGTCGGC 
TCAGAAAATCCAGCTCGTAAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAACAGGACTGCCCT 
GAACTGCAACGACTCCCTCCAAACAGGGTTCTTTGCCGCACTATTCTACAAACACAA'A 
TTCAACTCGTCTGGATGCCCAGAGCGCTTGGCCAGCTGTCGCTCCATCGACAAGTTCG 
CTCAGGGGTGGGGTCCCCTCACTTACACTGAGCCTAACAGCTCGGACCAGAGGCCCTA 
CTGCTGGCACTACGCGCCTCGACCGTGTGGTATTGTACCCGCGTCTCAGGTGTGCGGT 
CCAGTGTATTGCTTCACCCCGAGCCCTGTTGTGGTGGGGACGACCGATCGGTTTGGTGT 
CCCCACGTATAACTGGGGGGCGAACGACTCGGATGTGCTG ATTCTCAACAACACGCGG 
CCGCCGCGAGGCAACTGGTTCGGCTGTACATGGATGAATGGCACTQGGTTCACCAAGA 
CGTGTGGGGGCCCCCCGTGCAACATCGGGGGGGCCGGCAACAACACCTTGACCTGCC 



s 




Fig. 21 K 



CCACTGACTGTTTTCGGAAGCACCCCGAGGCCACCTACGCCAGATGCGGTTCTGGGCC 
CTGGCTGACACCTAGGTGTATGGTTCATTACCCATATAGGCTCTGGCACTACCCCTGCA 
CTGTCAACTTCACCATCTTCAAGGTTAGGATGTACGTGGGGGGCGTGGAGCACAGGTT 
CGAAGCCGCATGCAATTGGACTCGAGGAGAGCGTTGTGACTTGGAGGACAGGGATAG 
ATCAGAGCTTAGCCCGCTGCTGCTGTCTACAACAGAGTGGCAGATACTGCCCTGTTCC 
TTCACCACCCTGCCGGCCCTATCCACCGGCCTGATCCACCTCCATCAGAACATCGTGG 
ACGTGCAATACCTGTACGGTGTAGGGTCGGCGGTTGTCTCCCTTGTCATCAAATGGGA 
q GTATGTCCTGTTGCTCTTCCTTCTCCTGGCAGACGCGCGCATCTGCGCCTGCTTATGGA 
m TGATGCTGCTGATAGCTCAAGCTGAGGCCGCCTTAGAGAACCTGGTGGTCCTCAATGC 
GGCGGCCGTGGCCGGGGCGCATGGCACTCTTTCCTTCCTTGTGTTCTTCTGTGCTGCCT 



GGTACATCAAGGGCAGGCTGGTCCCTGGTGCGGCATACGCCTTCTATGGCGTGTGGCC 
GCTGCTCCTGCTTCTGCTGGCCTTACCACCACGAGCTTATGCCTAGTAAGCTT 



SEQ ID NO 49 (HCCI66) 

ATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGCCGCCCA 
CAGGACGTCAAGTTCCCGGGCGGTGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACCTGTTGCCGC 
□ GCAGGGGCCCCAGGTTGGGTGTGCGCGCGACTAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAAC 
CTCGTGGGAGGCGACAACCTATCCCC AAGGCTCGCCGACCCGAGGGTAGGGCCTGGG 
CTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGCATGGGGTGGGCAGGATG 
GCTCCTGTCACCCCGCGGCTCTCGGCCTAGTTGGGGCCCTACAGACCCCCGGCGTAGG 
TCGCGTAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACATGCGGCTTCGCCGACCTCGTGG 
GGTACATTCCGCTCGTCGGCGCCCCCCTAGGGGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 
CGTCCGGGTTCTGGAGGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAATTTGCCCGGTTGCTCT 
TTCTCTATCTTCCTCTTGGCTTTGCTGTCCTGTCTGACCGTTCCAGCTTCCGCTTATGAA 
GTGCGCAACGTGTCCGGGATGTACCATGTCACGAACGACTGCTCCAACTCAAGCATTG 
TGTATGAGGCAGCGGACATGATCATGCACACCCCCGGGTGCGTGCCCTGCGTTCGGGA 
GAACAACTCTTCCCGCTGCTGGGTAGCGCTCACCCCCACGCTCGCAGCTAGGAACGCC 
AGCGTCCCCACCACGACAATACGACGCCACGTCGATTTGCTCGTTGGGGCGGCTGCTT 
TCTGTTCCGCTATGTACGTGGGGGACCTCTGCGGATCTGTCTTCCTCGTCTCCCAGCTG 
TTCACCATCTCGCCTCGCCGGCATGAGACGGTGCAGGACTGCAATTGCTCAATCTATC 
CCGGCCACATAACGGGTCACCGTATGGCTTGGGATATGATGATGAACTGGTCGCCTAC 
AACGGCCCTGGTGGTATCGCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCTGTCGTGGACATGGTG 
GCGGGGGCCCATTGGGGAGTCCTGGCGGGCCTCGCCTACTATTCCATGGTGGGGAACT 
GGGCTAAGGTTTTGGTTGTGATGCTACTCTTTGCCGGCGTCGACGGGCATACCCGCGT 
GTCAGGAGGGGCAGCAGCCTCCGATACCAGGGGCCTTGTGTCCCTCTTTAGCCCCGGG 



Fig. 21 L 

TCGGCTCAGAAAATCCAGCTCGTAAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAACAGGACT 
GCCCTGAACTGCAACGACTCCCTCCAAACAGGGTTCTTTGCCGCACTATTCTACAAAC 
ACAAATTCAACTCGTCTGGATGCCCAGAGCGCTTGGCCAGCTGTCGCTCCATCGACAA 
GTTCGCTCAGGGGTGGGGTCCCCTCACTTACACTGAGCCTAACAGCTCGGACCAGAGG 
CCCTACTGCTGGCACTACGCGCCTCGACCGTGTGGTATTGTACCCGCGTCTCAGGTGT 
GCGGTCCAGTGTATTGCTTCACCCCGAGCCCTGTTGTGGTGGGGACGACCGATCGGTT 
TGGTGTCCCCACGTATAACTGGGGGGCGAACGACTCGGATGTGCTGATTCTCAACAAC 
ACGCGGCCGCCGCGAGGCAACTGGTTCGGCTGTACATGGATGAATGGCACTGGGTTCA 
CCAAGACGTGTGGGGGCCCCGCGTGCAACATCGGGGGGGCCGGCAACAACACCTTGA 
CCTGCCCCACTGACTGTTTTCGGAAGCACCCCGAGGCCACCTACGCCAGATGCGGTTC 
TGGGCCCTGGCTGACACCTAGGTGTA7GGTTCATTACCCATATAGGCTCTGGCACTAC 
.CCCTGCACTGTCAACTTCACCATCTTCAAGGTTAGGATGTACGTGGGGGGCGTGGAGC 
ACAGGTTCGAAGCCGCATGCAATTGGACTCGAGGAGAGCGTTGTGACTTGGAGGACA 
GGGATAGATCAGAGCTTAGCCCGCTGCTGCTGTCTACAACAGAGTGGCAGATACTGCC 
CTGTTCCTTCACCACCCTGCCGGCCCTATCCACCGGCCTGATCCACCTCCATCAGAAC 
ATCGTGGACGTGCAATACCTGTACGGTGTAGGGTCGGCGGTTGTCTCCCTTGTCATCA 
AATGGGAGTATGTCCTGTTGCTCTTCCTTCTCCTGGCAGACGCGCGCATCTGCGCCTGC 
TTATGGATGATGCTGCTGATAGCTCAAGCTGAGGCCGCCTTAGAGAACCTGGTGGTCC 
TCAATGCGGCGGCCGTGGCCGGGGCGCATGGCACTCTTTCCTTCCTTGTGTTCTTCTGT 
GCTGCCTGGTACATCAAGGGCAGGCTGGTCCCTGGTGCGGCATACGCCTTCTA7GGCG 
7G7GGCCGC7GC7CC7GC77C7GC7GGCC77ACCACCACGAGC77A7GCC7AG7AA 
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Fig. 27 





18 kO- 



14 kH- 



Lane 1 : Crude Lysate 

Lane 2: Flow through Lentil Chromatography 

Lane 3: Wash with IIMPIGIZN Lentil Chromatography 

Lane 4: Eluate Lentil Chromatography 

Lane 5: Flow through during concentration lentil eluate 

Lane 6: Pool of Flatter Size Inclusion Chromatography 
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NON- REDUCED Fig. 31A 

E2 ♦ CONTAMINANTS (AGGREGATES) 
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SILVER STAIN OF PURIFIED E2 

M 1 2 



<5TkD - 
45 kD- 

29 kD- 

18 kD- 
14 kD- 




1. 30 mM IMIDAZOLE WASH Ni-IMAC 

2. 0.5 ug h: 




Total number of detected peaks = 4 
Total Area above baseline = 0.796522 ml*AU 
Total area in evaluated peaks = 0.796521 mPAU 
Ratio peak area / total area = 0.999999 
Total peak duratiou = 2.613583 ml 
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Fig. 35A-3 





200- 




150- 


C 




(Q 




U 
Ul 
i 


100- 


< 
-J 






50- 




0- 



NS5 Ab LTR 




Start End 6 mo 1 2 mo 



Fig. 35A-4 



E1 Ab NR 



E1 Ab LTR 



< 

CO 

_j 

UJ 

< 
UJ 

z 
55 



15 



10- 



5- 





Start End 6 mo 12 mo 



Start End 6 mo 1 2 mo 



Fig. 35A-5 



Fig. 35A-6 
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Core 1 Ab NR Core 1 Ab LTR 




Fig. 35B-3 Fig. 35B-4 



E2HVR Ab NR E2HVR Ab LTR 
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Fig. 35B-6 
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E1 Ab 
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Fig. 36B 
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Fig. 38 

Relative Map Positions of 
anti-E2 monoclonal antibodies 
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